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SARS-COV-2-ab Il EMNS-MT BiF &

RS BSV0001
EaiE Iml/X
REEMHE  KET-20CUAT, AR 12 1A,
i

KB b F G A TT7EIRE SARS-COV-2 FEB ORFla/b EE 75! (& CDC 1 WHO MRS
ME#) . EGene M Gene N Gene RIBXFFI XK S Gene WRELFY|, HuBEHEEYHRKRSHE, &
293T A FHTRFESHOH S, BEEREEANBER RS, FIASHERS AT RSINMEERS
4> ORFla/b EE %, E Gene M Gene N Gene X S Gene-MT AKX 551, o] M T3 RNA {ZERIREL
SCLG AN QPCR 46 MSC L6 A9 BE 4 X B8 7= 5

FIHER: WHF
FERD:

BFERE. RS0, BRETH. S|4, |LHRF SARS-COV-2-ab Il EMNS {BFE.
AR

HHEFEHE: 50uL-100uL/ R, ARILKEFEARNENZEBRIAFSHTIEERE, RELRE
SHEE—ENER. BUSITREREILIBERMEIBE,

ERA*:

1. BESaL: BRBESIM-20°C KEFERE, BT KERMAS 4CEHETERRL, FHE2H
L IE o B ITHE R R SEIR R 1,

2. BESICE (TSEM) @ AAYREERRRYAIRFEENRFETEPES, BT 56CHK
4T & 30min;

3. BREIERIRE (MRIBE®) |, 7= & o] U A REOR B s ek W P 0 I I S 317 RR S RNA Y
iz,

4. QPCR#M (MEBE®E) : 1BIKEE RNA £ RT-PCR Y cDNA 11T QPCR T2 ML

5. R, AEmE SIS TREGFEDERN DNAKYE, MTa4EERIEKRSMNLE, ok
RNA 2 RS {5 Ff DNase-DEPC-H20 #17 RNA SRR . Z JFIMNLIRE 5mM EDTA,75°C &4
T 10min, %7 DNase Bg K& (TI3&In) .

EREI

HFRESSEBRRSHREMRERE, MMEmEERERANRE QPCRENER, FRANNESEKR
8RR,

2. WERERIETRES SERNA B9FERE, 1ERIBLFRNNH R SEERE,

3. MRFBEXNAS=SRMHATHELIE, TINERABBREZ MK (PBS) sEAEIEEK(0.9% NaCL)#F7#
%,

4. MRFEANARAHNEBRIIRG . SRS HE M S ARRAIE BN REF KM,

=
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5. ERAARAFENIREAYFTERLISEXELERZRETRAYMEEERHETLIE.

N
Z

Bf 3% =
1. ORF1 a/b | &5

ATCGTGTTGTCTGTACTGCCGTTGCCACATAGATCATCCAAATCCTAAAGGATTTTGTGACTTAAAAGGTAAGTAT
GTACAAATACCTACAACTTGTGCTAATGACCCTGTGGGTTTTACACTTAAAAACACAGTCTGTACCGTCTGCGGT
ATGTGGAAAGGTTATGGCTGTAGTTGTGATCAACTCCGCGAACCCATGCTTCAGTCAGCTGATGCACAATCGTTT
TTAAACGGGTTTGCGGTGTAAGTGCAGCCCGTCTTACACCGTGCGGCACAGGCACTAGTACTGATGTCGTATAC
AGGGCTTTTGACATCTACAATGATAAAGTAGCTGGTTTTGCTAAATTCCTAAAAACTAATTGTTGTCGCTTCCAAG
AAAAGGACGAAGATGACAATTTAATTGATTCTTACTTTGTAGTTAAGAGACACACTTTCTCTAACTACCAACATGA
AGAAACAATTTATAATTTACTTAAGGATTGTCCAGCTGTTGCTAAACAT

2. ORF1 a/b Il 7%

GCGGCCGCTTGGCACAACATGTTAAAAACTGTTTATAGTGATGTAGAAAACCCTCACCTTATGGGTTGGGATTAT
CCTAAATGTGATAGAGCCATGCCTAACATGCTTAGAATTATGGCCTCACTTGTTCTTGCTCGCAAACATACAACG
TGTTGTAGCTTGTCACACCGTTTCTATAGATTAGCTAATGAGTGTGCTCAAGTATTGAGTGAAATGGTCATGTGTG
GCGGTTCACTATATGTTAAACCAGGTGGAACCTCATCAGGAGATGCCACAACTGCTTATGCTAATAGTGTTTTTA
ACATTTGTCAAGCTGTCACGGCCAATGTTAATGCACTTTTATCTACTGATGGTAACAAAATTGCCGATAAGTATGT
CCGCAATTTACAACACAGACTTTATGAGTGTCTCTATAGAAATAGAGATGTTGACACAGACTTTGTGAATGAGTT
TTACGCATATTTGCGTAAACATTTCTCAATGATGATACTCTCTGACGATGCTGTTGGGATCC

3. M Gene

ATGGCAGATTCCAACGGTACTATTACCGTTGAAGAGCTTAAAAAGCTCCTTGAACAATGGAACCTAGTAATAGGT
TTCCTATTCCTTACATGGATTTGTCTTCTACAATTTGCCTATGCCAACAGGAATAGGTTTTTGTATATAATTAAGTT
AATTTTCCTCTGGCTGTTATGGCCAGTAACTTTAGCTTGTTTTGTGCTTGCTGCTGTTTACAGAATAAATTGGATCA
CCGGTGGAATTGCTATCGCAATGGCTTGTCTTGTAGGCTTGATGTGGCTCAGCTACTTCATTGCTTCTTTCAGACT
GTTTGCGCGTACGCGTTCCATGTGGTCATTCAATCCAGAAACTAACATTCTTCTCAACGTGCCACTCCATGGCAC
TATTCTGACCAGACCGCTTCTAGAAAGTGAACTCGTAATCGGAGCTGTGATCCTTCGTGGACATCTTCGTATTGC
TGGACACCATCTAGGACGCTGTGACATCAAGGACCTGCCTAAAGAAATCACTGTTGCTACATCACGAACGCTTT
CTTATTACAAATTGGGAGCTTCGCAGCGTGTAGCAGGTGACTCAGGTTTTGCTGCATACAGTCGCTACAGGATTG
GCAACTATAAATTAAACACAGACCATTCCAGTAGCAGTGACAATATTGCTTTGCTTGTACAGTAA

4. E Gene

ATGTACTCATTCGTTTCGGAAGAGACAGGTACGTTAATAGTTAATAGCGTACTTCTTTTTCTTGCTTTCGTGGTATT
CTTGCTAGTTACACTAGCCATCCTTACTGCGCTTCGATTGTGTGCGTACTGCTGCAATATTGTTAACGTGAGTCTT
GTAAAACCTTCTTTTTACGTTTACTCTCGTGTTAAAAATCTGAATTCTTCTAGAGTTCCTGATCTTCTGGTCTAA

5.N Gene

ATGTCTGATAATGGACCCCAAAATCAGCGAAATGCACCCCGCATTACGTTTGGTGGACCCTCAGATTCAACTGG
CAGTAACCAGAATGGAGAACGCAGTGGGGCGCGATCAAAACAACGTCGGCCCCAAGGTTTACCCAATAATACT
GCGTCTTGGTTCACCGCTCTCACTCAACATGGCAAGGAAGACCTTAAATTCCCTCGAGGACAAGGCGTTCCAATT
AACACCAATAGCAGTCCAGATGACCAAATTGGCTACTACCGAAGAGCTACCAGACGAATTCGTGGTGGTGACG
GTAAAATGAAAGATCTCAGTCCAAGATGGTATTTCTACTACCTAGGAACTGGGCCAGAAGCTGGACTTCCCTATG
GTGCTAACAAAGACGGCATCATATGGGTTGCAACTGAGGGAGCCTTGAATACACCAAAAGATCACATTGGCACC
CGCAATCCTGCTAACAATGCTGCAATCGTGCTACAACTTCCTCAAGGAACAACATTGCCAAAAGGCTTCTACGC
AGAAGGGAGCAGAGGCGGCAGTCAAGCCTCTTCTCGTTCCTCATCACGTAGTCGCAACAGTTCAAGAAATTCAA
CTCCAGGCAGCAGTAGGGGAACTTCTCCTGCTAGAATGGCTGGCAATGGCGGTGATGCTGCTCTTGCTTTGCTG
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CTGCTTGACAGATTGAACCAGCTTGAGAGCAAAATGTCTGGTAAAGGCCAACAACAACAAGGCCAAACTGTCA
CTAAGAAATCTGCTGCTGAGGCTTCTAAGAAGCCTCGGCAAAAACGTACTGCCACTAAAGCATACAATGTAACA
CAAGCTTTCGGCAGACGTGGTCCAGAACAAACCCAAGGAAATTTTGGGGACCAGGAACTAATCAGACAAGGAA
CTGATTACAAACATTGGCCGCAAATTGCACAATTTGCCCCCAGCGCTTCAGCGTTCTTCGGAATGTCGCGCATTG
GCATGGAAGTCACACCTTCGGGAACGTGGTTGACCTACACAGGTGCCATCAAATTGGATGACAAAGATCCAAAT
TTCAAAGATCAAGTCATTTTGCTGAATAAGCATATTGACGCATACAAAACATTCCCACCAACAGAGCCTAAAAAG
GACAAAAAGAAGAAGGCTGATGAAACTCAAGCCTTACCGCAGAGACAGAAGAAACAGCAAACTGTGACTCTTC
TTCCTGCTGCAGATTTGGATGATTTCTCCAAACAATTGCAACAATCCATGAGCAGTGCTGACTCAACTCAGGCCT
AA

6. S Gene(NC_045512.2) selected 22517-23866

AGAGTCCAACCAACAGAATCTATTGTTAGATTTCCTAATATTACAAACTTGTGCCCTTTTGGTGAAGTTTTTAACG
CCACCAGATTTGCATCTGTTTATGCTTGGAACAGGAAGAGAATCAGCAACTGTGTTGCTGATTATTCTGTCCTATA
TAATTCCGCATCATTTTCCACTTTTAAGTGTTATGGAGTGTCTCCTACTAAATTAAATGATCTCTGCTTTACTAATGT
CTATGCAGATTCATTTGTAATTAGAGGTGATGAAGTCAGACAAATCGCTCCAGGGCAAACTGGAAAGATTGCTG
ATTATAATTATAAATTACCAGATGATTTTACAGGCTGCGTTATAGCTTGGAATTCTAAA(N439K)AATCTTGATTCT
AAGGTTGGTGGTAATTATAATTACCTGTATAGATTGTTTAGGAAGTCTAATCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTT
CAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAGCACACCTTGTAATGGTGTTGAAGGTTTTAATTGTTACTTTCCTTTACAATC
ATATGGTTTCCAACCCACTT(NSOLY)ATGGTGTTGGTTACCAACCATACAGAGTAGTAGTACTTTCTTTTGAACTTC
TACATGCACCAGCAACTGTTTGTGGACCTAAAAAGTCTACTAATTTGGTTAAAAACAAATGTGTCAATTTCAACTT
CAATGGTTTAACAGGCACAGGTGTTCTTACTGAGTCTAACAAAAAGTTTCTGCCTTTCCAACAATTTGGCAGAGA
CATTGA(AS70D)TGACACTACTGATGCTGTCCGTGATCCACAGACACTTGAGATTCTTGACATTACACCATGTTCT
TTTGGTGGTGTCAGTGTTATAACACCAGGAACAAATACTTCTAACCAGGTTGCTGTTCTTTATCAGGG(D614G)TG
TTAACTGCACAGAAGTCCCTGTTGCTATTCATGCAGATCAACTTACTCCTACTTGGCGTGTTTATTCTACAGGTTCT
AATGTTTTTCAAACACGTGCAGGCTGTTTAATAGGGGCTGAACATGTCAACAACTCATATGAGTGTGACATACCC
ATTGGTGCAGGTATATGCGCTAGTTATCAGACTCAGACTAATTCTCA(P681H)TCGGCGGGCACGTAGTGTAGCT
AGTCAATCCATCATTGCCTACACTATGTCACTTGGTGCAGAAAATTCAGTTGCTTACTCTAATAACTCTATTGCCA
TACCCAT(T716)AAATTTTACTATTAGTGTTACCACAGAAATTCTACCAGTGTCTATGACCAAGACATCAGTAGAT
TGTACAATGTACATTTGTGGTGATTCAACTGAATGCAGCAATCTTTTGTTGCAATATGGCAGTTTTTGTACACAATT
AAACCGTGCTTTAACT
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